HOJA DE DATOS

Aplicaciones
DRAGEN" en
BaseSpace”
Sequence Hub

Analisis preciso, exhaustivo
y eficiente en un entorno
en la nube facil de usar

» Transmita datos directamente del sistema
de secuenciacion a BaseSpace Sequence Hub
para iniciar con fluidez aplicaciones DRAGEN
de analisis secundario.

» Trabaje en la nube y utilice recursos a la carta para
reducir los costes y satisfacer las necesidades
del laboratorio.

« Contribuya a garantizar la privacidad de los datos
con una plataforma que prioriza la seguridad y que se
audita y certifica de forma independiente conforme
a estandares internacionales.
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APLICACIONES DRAGEN EN BASESPACE SEQUENCE HUB

Introduccion

El software DRAGEN de lllumina ofrece un analisis
secundario preciso, exhaustivo y eficiente de los

datos de secuenciacién de nueva generacion

(NGS, next-generation sequencing). Las aplicaciones
de analisis secundario DRAGEN vy los procesos
correspondientes estan disponibles en BaseSpace
Sequence Hub, un software en la nube, seguro y facil
de usar que simplifica la gestion de experimentos,

la supervision y la bioinformatica. Combinar la precision
y velocidad del software DRAGEN con la interfaz intuitiva
y el modelo de precios de bajo coste de BaseSpace
Sequence Hub permite obtener informacion reveladora
de experimentos de secuenciacion para usuarios de
todos los niveles de experiencia informatica.

Analisis preciso y exhaustivo

El analisis secundario de DRAGEN genera unos
resultados excepcionalmente precisos y completos.
En Precision FDA Truth Challenge V2 (PrecisionFDA V2)
de 2020, DRAGEN v3.7 obtuvo la maxima precision

en todas las regiones de referencia y dificiles de
asignar para los datos de secuenciacion de lllumina."?
Ademas, el software DRAGEN permite efectuar un
analisis secundario con rapidez, como demostré

una institucion independiente que batié un récord de
velocidad con esta plataforma en el analisis genémico.?
Este rendimiento optimizado esta disponible para

una amplia gama de soluciones de analisis genémico,
entre las que se incluyen la conversion de archivos

de llamadas de bases binarias (BCL), la asignacion,

la alineacion, la clasificacion, el marcado de
duplicados y la llamada de variantes de haplotipos.
Como se explica en el estudio publicado en Nature
Biotechnology, el software DRAGEN supera retos que
suele plantear el analisis gendémico, como los periodos
prolongados de computacion, la coherencia de las
llamadas y la manipulacion de grandes volumenes

de datos.* BaseSpace Sequence Hub dispone de
varias aplicaciones DRAGEN para posibilitar diversas
aplicaciones de secuenciacion (tabla 1). Se lanzan
constantemente aplicaciones nuevas y versiones
actualizadas.

Para ver una lista completa de las aplicaciones,
O visite illumina.com/DRAGEN.
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Tabla 1: Ejemplos de aplicaciones DRAGEN
disponibles en BaseSpace Sequence Hub

Aplicacién Descripcion

Asignacion y alineacion con controles

para la llamada de variantes. Incluye una
calibracion avanzada de modelos de error
para ofrecer una mayor precision, asi como
para detectar y genotipar la expansién

de repeticiones a través de lllumina
Expansion Hunter.

DRAGEN
Germline

Deteccion de variantes somaticas en
muestras tumorales. Incluye modos
exclusivamente para tumores y para el
cotejo de muestras tumorales y normales.

DRAGEN
Somatic

Combina los llamadores de DRAGEN
Germline y DRAGEN Somatic en un
proceso diseflado para analizar muestras
de enriquecimiento. Incluye un paquete
completo de criterios de medicion

del enriquecimiento y de generacion

de informes.

DRAGEN
Enrichment

Agiliza la alineacion y la asignacion de
zonas de corte y empalme, la cuantificacion
y la deteccion de fusiones.

DRAGEN RNA

DRAGEN Joint
Genotyping/

Llamada de variantes conjunta en varios
genomas. Se amplia a miles de muestras

Population a gran velocidad sin sacrificar la precision.
Andlisis rapido de datos de secuencias de
ADN del genoma completo y ADN selectivo

DRAGEN modificado con bisulfito. Es compatible

Methylation con los kits de preparacion de librerias
TruSeq™ DNA Methylation and TruSeq
Methyl Capture de Illumina.

EeRfAe?eEn,\(‘:e Acepta archivos FASTA para crear un control

Builder DRAGEN exclusivo no convencional.
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Figura 1: Gestidn y andlisis de datos. Conecte uno o varios
instrumentos de lllumina a BaseSpace Sequence Hub para
transferir datos automaticamente, efectuar analisis con
aplicaciones DRAGEN, gestionar datos, almacenarlos y
compartirlos.
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https://www.illumina.com/products/by-type/informatics-products/dragen-secondary-analysis/pipelines-apps.html
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Integraciones de instrumentos

Transmita datos de forma automatica
desde un instrumento de lllumina
directamente al entorno en la nube para
la supervision, el andlisis y la gestion de
datos de experimentos en tiempo real.

Aplicaciones DRAGEN con
solo pulsar un botén
Utilice los procesos de DRAGEN

para efectuar un andlisis secundario
preciso y exhaustivo.

Almacenamiento e
intercambio de datos

Almacene y comparta datos de forma
sencilla y segura dentro del ecosistema
de BaseSpace Sequence Hub

Figura 2: Simplificacion del andlisis de datos. El andlisis secundario de DRAGEN en BaseSpace Sequence Hub combina precision

y eficiencia con sencillez y seguridad.

Flujo de trabajo sencillo

El software DRAGEN en BaseSpace Sequence Hub
integra el analisis secundario en un flujo de trabajo
sencillo. Los usuarios pueden supervisar los
experimentos en tiempo real y transmitir datos de forma
seguray directa desde los instrumentos al ecosistema
en la nube para efectuar un analisis con solo pulsar un
botdon mediante varios procesos de DRAGEN (figura 1).
Una vez finalizado el analisis secundario, los usuarios
pueden almacenar, compartir y gestionar los datos de
otras formas con facilidad directamente en BaseSpace
Sequence Hub (figura 2).

Plataforma flexible de bajo coste

Las aplicaciones DRAGEN en BaseSpace Sequence

Hub ahorran la necesidad de adquirir ordenadores

y espacios de almacenamiento en las instalaciones,

lo que reduce los costes iniciales, el consumo de energia
y el mantenimiento. Las aplicaciones DRAGEN cuestan
aproximadamente 8 iCredits por genoma y 2 iCredits
por exoma para la llamada de variantes pequefias.”

Las aplicaciones DRAGEN pueden utilizarse a la carta
para estudios reducidos o ampliarse en funcion de las
necesidades del laboratorio. Con BaseSpace Sequence
Hub, los usuarios pueden ejecutar varias muestras

en paralelo y ampliar las operaciones sin invertir en
infraestructura de hardware adicional.

* Los costes reales de los andlisis varian en funcion de las
caracteristicas de la muestra de entrada, los parametros
de analisis seleccionados, el tipo de caso y la ubicacion.
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Entorno seguro y que cumple
las normas

La seguridad es de vital importancia a la hora de tomar
la decision de transferir el andlisis y el almacenamiento
de los datos gendmicos a la nube. En BaseSpace
Sequence Hub, los datos se protegen mediante

varias medidas fisicas, electronicas y administrativas.
Los datos que se cargan se cifran mediante el estandar
AES256 y se protegen con la seguridad de la capa de
transporte (TLS, transfer layer security). Los datos en
BaseSpace Sequence Hub se alojan en Amazon Web
Services (AWS), y esta plataforma cumple las normas

de seguridad aceptadas por el sector.® Las suscripciones
Enterprise ofrecen un nivel de seguridad adicional.

A los clientes Enterprise se les ofrece su propio

dominio y la posibilidad de usar su propio servicio de
autenticacion compatible con SAML 2.0 para gestionar
los usuarios y las contrasefias. BaseSpace Sequence
Hub también ayuda a los clientes Enterprise por medio
de un acuerdo de socio comercial (Business Associate
Agreement, BAA) en un entorno regulado por la Ley de
portabilidad y responsabilidad del seguro médico (Health
Insurance Portability and Accountability Act, HIPAA) de
EE. UU. Dispone de mas informacién sobre las funciones
de seguridad en el informe sobre seguridad y privacidad
de BaseSpace Sequence Hub.
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Prueba gratuita

BaseSpace Sequence Hub ofrece una prueba gratuita
limitada de 30 dias para las cuentas nuevas. Las cuentas
nuevas pueden acceder a lo siguiente:

« 1 TB de almacenamiento incluido

« 250 iCredits (sirven para adquirir opciones adicionales
de analisis y almacenamiento de datos)

« Todas las aplicaciones de BaseSpace Sequence Hub

« Acceso a las capacidades de supervision de
experimentos del instrumento

« Inclusién del demultiplexado para los experimentos
transmitidos a la cuenta de un cliente

Para obtener una prueba gratuita o actualizar a una
cuenta de suscripcion Professional o Enterprise,
visite BaseSpace Sequence Hub Ordering o pongase
en contacto con su representante de ventas local.

Mas informacion
Andlisis secundario de DRAGEN

BaseSpace Sequence Hub

illumina

1800 809 4566 (llamada gratuita, EE. UU.) | tel.: +1 858 202 4566
techsupport@illumina.com | www.illumina.com
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